
DOKTORANTŪROS STUDIJŲ DALYKO SANDAS (2010) 

 

Dalyko pavadinimas Mokslo kryptis (šaka) kodas Fakultetas Katedra 

 

Molekulinė žmogaus 

genetika ir genomo 

analizė 

Biologija (01 B),  

Medicina (07 B) 

 

Medicinos 
Ţmogaus ir medicininės 

genetikos katedra 

Studijų būdas Kreditų (valandų) skaičius Studijų būdas Kreditų (valandų) 

skaičius 

Paskaitos 

 
- Seminarai - 

Konsultacijos 

 

1,5  Individualus 

darbas 

7,5 

 

Dalyko anotacija: 

DNR struktūra ir funkcija. DNR ir RNR struktūra. Genetinis kodas. DNR replikacijos mechanizmai. 

RNR transkripcija ir genų raiška. Transliacija. RNR brendimas. Žmogaus genomo organizacija. 

Mitochondrijų genomas. Branduolio genomas. Genai, genų šeimos. Unikalios ir kartotinės DNR sekos. 

Mobilūs genomo elementai. Žmogaus genų raiška. Genų raiškos reguliavimo lygmenys. Reguliavimas 

transkripcijos lygmenyje. Išoriniai signalai ir signalų perdavimo sistemos. iRNR brendimo kontrolė. 

Chromatino struktūra ir genų veiklos reguliavimas. Koordinuotas genų sankaupų ir šeimų reguliavimas. 

Motininio ir tėvinio genomų neekvivalentiškumas. Genomo imprintingas. X chromosomos inaktyvacija. 

Ig ir TCR genai jų raiška. Žmogaus genomo nestabilumas: mutacijos ir DNR pažaidų reparacija. 

Mutacijų klasifikacija. Polimorfizmas. Mutacijų nomenklatūra. Taškinės mutacijos. Kartotinių sekų 

apsikeitimai. Patogeninės mutacijos ir veiksniai įtakojantys jų fenotipinį pasireiškimą. Kartotinių sekų 

patogeninis potencialas. DNR paţaidų taisymas. Žmogaus genomo kartografavimas. Genolapių tipai. 

Fizinis kartografavimas. Maţos skiriamosios gebos fizinis kartografavimas. Didelės skiriamosios gebos 

fizinis kartografavimas. Genų identifikavimas sekose. Genetinis kartografavimas. Genetinio 

kartografavimo ţymenys. Kartografavimo funkcija. Ryšys tarp fizinio ir genetinio atstumo. Dvitaškis ir 

daugiataškis genetinis kartografavimas. Lod įverčio analizė ir jos problemos. Daugiaveiksnių poţymių 

genetinis kartografavimas. Parametrinė ir neparametrinė sankibos analizė. Asociacijos analizė. 

Nepusiausvyra sankiba. Daugiaveiksnius poţymius įtakojančių genų kartografavimo strategijos. 

Žmogaus genomo projektas. Prielaidos, tikslai, raida. Kiti genomo projektai. Ţmogaus genomo 

duomenys ir jų analizė. Ţmogaus genomo projekto rezultatai. Lyginamoji, funkcinė ir struktūrinė 

genomika. Žmogaus genomo evoliucija. Eukariotinių ląstelių ir jų genomų kilmė. Mitochondrijų 

genomo ir genetinio kodo evoliucija. Eukariotų branduolio genomo evoliucija. Ţmogaus lytinių 

chromosomų evoliucija. DNR sekų šeimų evoliucija. Genų struktūros evoliucija. Ţinduolių genomų 

palyginimas. Šiuolaikinio ţmogaus kilmė. Žmogaus ligas lemiančių genų nustatymas. Su liga susijusio 

geno nustatymas, nepriklausantis nuo geno vietos. Su liga susijusio geno nustatymas, priklausantis nuo 

geno vietos: pozicinis klonavimas. Genų kandidatų patvirtinimas. Monogenines ligas lemiančių genų 

nustatymo pavyzdţiai. Molekulinė patologija. Mutacijų klasifikacija ir nomenklatūra: pagal nukleotidų 

sekos pokytį ir pagal poveikį fenotipui. Funkcijos praradimą sukeliančios mutacijos. Funkcijos įgijimo 

mutacijos. Molekulinė patologija: nuo geno pokyčio iki patologinio fenotipo. Molekulinė patologija: nuo 

ligos iki geno. Chromosominių ligų molekulinė patologija. Genetiniai tyrimai. Tiesioginis testavimas. 

Tiesioginis ţinomų mutacijų nustatymas. Mutacijų paieška visame gene. Nukleotidų sekos pokyčių 

identifikavimo metodai. Netiesioginis testavimas. Populiacijos tikrinimas. Populiacijos tikrinimo 

programos. DNR tyrimai asmenybės tapatybei ir biologinei giminystei nustatyti. Vėžio genetika. 

Onkogenai. Auglį slopinantys genai. Ląstelės ciklo kontrolė ir vėţys. Genomo vientisumo kontrolė ir 

vėţys. Ląstelių kultūrų ir ekstraktų panaudojimas žmogaus genams tirti. Genų struktūros tyrimas ir 

transkriptų kartografavimas. Genų raiškos tyrimas panaudojant ląstelių kultūras ir ekstraktus. 

Reguliacinių sekų identifikavimas naudojant reporterinius genus ir DNR-baltymų sąveikas. Geno 

funkcijos tyrimas nustatant sąveikas tarp geno koduojamo baltymo ir kitų makromolekulių. 

Manipuliavimas gyvūnų genomais kaip būdas žmogaus genams tirti. Transgeniniai gyvūnai, jų 

panaudojimas. Embrioninių kamieninių ląstelių panaudojimas. Genetiškai modifikuotų organizmų 



panaudojimas ţmogaus ligų modeliams kurti. Gyvūnų klonavimas. Genų terapija ir kiti molekulinės 

genetikos metodų panaudojimo gydymui būdai. Molekulinės genetikos metodų panaudojimo gydymui 

būdai. Genų terapijos principai, strategijos, taikymo sritys. Genų terapijos praktinis panaudojimas 

paveldimoms ligoms, vėţiui ir infekcinėms ligoms gydyti. Bioetinės, socialinės ir teisinės genetinių 

tyrimų, žmogaus genomo tyrimų ir manipuliavimo juo problemos. 
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