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Dalyko anotacija 

Prokariotų evoliucijos procesas, prokariotų padėtis gyvybės medyje (C. Woese darbai). Horizontalus 

genetinės informacijos perdavimas – pagrindinis prokariotų evoliucijos veiksnys (sudėtingumo bei 

palengvinto sudėtingumo hipotezės). Prokariotų sistematikos dalys: klasifikacija, nomenklatūra, 

identifikacija. Rūšis – pagrindinis prokariotų taksonomijos vienetas. Šiuolaikinės prokariotų rūšies 

koncepcijos. Prokariotų rūšių formavimosi procesas.Genominės rūšies bei ,,Candidatus” statuso 

sąvokos taksonomijoje. 16S rDNR sekų analizė, DNR-DNR hibridizacija bei filogenetinė analizė – 

metodai, leidžiantys įvardinti rūšį pagal filo-fenetinę prokariotų rūšies koncepciją. Ribosomos 

komponentų (16S rRNR, 23S rRNR, 5S rRNR, ribosominių baltymų) genų vaidmuo molekulinėje 

prokariotų taksonomijoje. Horizontalus ribosominių genų perdavimas. Ribosominių operonų 

struktūrinė organizacija. Prokariotų G+C sąstato skaitinės reikšmės. G+C sąstato variacijos. DNR-

DNR hibridizacijos principai. 16S rDNR filogenetinės analizės ir DNR-DNR hibridizacijos ryšys. 

Genotipinės informacijos svarba šiuolaikinėje prokariotų taksonomijoje. Pirmos ir antros kartos 

genomo analizės metodų privalumai bei trūkumai. Genomo analizės specifiškumas įvairių taksonų 

lygmenyje. Pasikartojančių elementų analizė molekulinėje prokariotų taksonomijoje. Daugybinė ir 

tikro laiko PGR reakcijos molekulinėje taksonomijoje – identifikacija skirtingo lygio taksonuose. 

Rūšies genomas. Genominė taksonomija – naujos kartos molekulinė taksonomija. Genominės 

taksonomijos metodai. MLSA filogenetiniai žymenys skirtinguose taksonuose. Archaea domeno 

molekulinė taksonomija. Pagrindinių Bacteria domeno tipų (Actinobacteria, Firmicutes, 

Proteobacteria, Planctomycetes, Verrucomicrobia, Chlamydiae) molekulinė taksonomija. 

Kultivuojamų archėjų taksonomija. Nekultivuojamų archėjų taksonomijos problemos. Molekuliniai 

archėjų žymenys. 
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